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신속 정확하게암, 질병 진단마커 발견 및 진단에 활용하는
빅데이터기반 당단백질분석 신기술 개발

• 교신저자 : 유종신(바이오융합)

• Scientific Reports / 2016. 2.

바이오분석분야의 난제로남았던 인간혈액내당단

백질을정확하고빠르게 분석할 수있는질량분석빅

데이터 기반 당단백질 분석 신기술(GlycoProteome

Analyzer : GPA)을 개발함.당단백질은 구조적 복잡

성 때문에 분석이 어려웠지만, 2만여개의 단백질과

400여개당성분의조합에서얻어지는대량의질량분

석 데이터를 예측한 후 실험값과 비교하여 찾아내는

생물정보학 기반 소프트웨어(GPA)를 개발하여 당단

백질을 빠르고 정확하게 확인할 수 있음. 이 기술을

바탕으로암특이적인당단백질바이오마커를포함하

여, 세계 최초로 혈액 내 600여 개 이상의 다양한 형

태를가지는당단백질들을동시에확인하여정상인과

암환자의차이를비교하였음.

기대효과

당단백질의 양적변화를 효율적이고 정확한 분석을 통

해,인체시료로부터암또는질병진단마커를발견하

여예측,진단할수있는기술로활용가능하며,고분해

능 질량 분석기와 GPA 기술을 이용하면 당단백질 신

약개발 및 바이오시밀러를 포함한 신약평가에 활용될

수있음.

[그림 1]당단백질의정성/정량분석을위한플랫폼
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[그림 2]정상인과암환자혈액에서유래한당단백질의정성/
정량분석결과


